
  

AGM ENV

II-C-12
DEC 95

^^^ * *
VERVET.CON Mk?tlgi?gil?IGIgivls?kqQW?TVFYG?PVWKNSSVQAFCMTPTTrLWATTNcIPDDHDYT...EV 61
AGMTYO -RY-IITL--IV--------.-.--I-----I-----------------S---------------...-- 65
AGM3 --L--L.I---L----V--NTR---V-----V------------------------S--------...-- 66
AGM155 -TKF---FIV-G-----GI-T----I-----V---------------------------------...-- 67
AG963 --PL---VL-AI---SSL--.ER--V-----I---------------------------------...-- 66

^^^ * *
GRIVET.CON MGRLLIKILIIAIGISIGIG..NLYVTVFYGIPVWKNSTVQAFCMTPNTNMWATTNCIPDDHDNT...EV 65
AGM677 --------------------..-------------------------------------------...-- 65

* * ^^^
TANTALUS.CON xQAFCMTPNTNLWATTNCIPDDHNYT...EV 28
AGMB14 --------------------------...-- 28

* ^^^ * *
SABAEUS.CON MKLLTVLLWLSGCWSLVWL...VQYVTVFYGIPVWKNSSVQAFCKTPNTNLWASTNCIPDDEPEGTIAEV 67
SAB1C -------------------...------------------------------------------------ 67

* * *
SYKES.CON MAAFRTYIVCLFSLISLGFMEKQQYVTVFYGIPHWEDAYAPLFCTTSHKGGWATKNCVP.SADQI...EV 66
SYK -----------------------------------------------------------.-----...-- 66

^^^ * * * ^^^
VERVET.CON PL.NIT.EPFEAWaDRNPLvAQAgSNIHLLFEQTlKPCVKLSPLCIKM?CVELnssr??ttptstta?tt 125
AGMTYO --.---.------G-----I---A----------M-------------N------T-ERA-TPT--PKS- 133
AGM3 --.---.-----------------------------------------S-------EPT---K----S-- 134
AGM155 --.---.-----------------------------------------N----KG-ATS-PA-----G-K 135
AG963 --.---.-----------------------------------------S--------RNP----ASTTKA 134

^^^ * * * ^^^
GRIVET.CON PL.NIT.EAFEAW.D.NPLVKQAESNIHLLFEQTMRPCVKLSPICIKMSCVELNGTATTKATTTATTTMT 131
AGM677 --.---.------.-.------------------------------------------------------ 131

^^^ * * ^*^
TANTALUS.CON QL.NVS.EKFEAWKDRNPLVAQAESNIHLLFESTLKPCVKLTPMCIRMNCTRLPSPTPSSSSTTRTTRN. 95
AGMB14 --.---.--------------------------------------------------------------. 95

^^^ * * *
SABAEUS.CON PIPNIT.EKFDAWKNRNPLVGQAESNIHLLFESTLKPCVKLSPMCIKMNCYRLEGGAATTTSPSTSTA.. 134
SAB1C ------.-------------------------------------------------------------.. 134

^^^ ^^^ * * *
SYKES.CON RV.NITGEYFPAWNSSHMIRQQILEDMSALFLQANRPCVKLAPMCIRMLCTLDNSPATSTPTTSPPTT.. 133
SYK --.-----------------------------------------------------------------.. 133

* *^^^ ^*^ ^ ^^ * ^^^
VERVET.CON ???????glPCv??nkt??nLqsCNa?iIEkE???E?ASNCTFAMAGY?RDQKKn?YSVVWNDAEIyCKn 177
AGMTYO .......-----G.PTSGE-------S---R-MED-P-----------V------Y-------------- 195
AGM3 NITASTTT----Q.---STV-E---ET-----LNE-P-----------V-----K.----------M--. 201
AGM155 ........----R.---DS------DT-----MND-A-----------I------.----------F--R 195
AG963 ....PKT-D--IKSTNNNV---P---SL--E-LEE-A-----------I------.-------------- 199

* ^*^ ^*^ ^ ^^ * ^^^
GRIVET.CON ........TPC..........QNCSTEQIEGEMAEEPASNCTFAIAGYQRDVKKN.YSMTWYDQELVCNN 182
AGM677 ........---..........----------------------------------.-------------- 182

* * ^^^ * ^^^ *
TANTALUS.CON .........PCPGTTN.....DECNSHLVTNSMEFENSSMCTFAMAGYMRDQKKT.YNSTWYDAELMCEP 150
AGMB14 .........-------.....----------------------------------.-------------- 150

^^^ ^*^ ^ ^^ *
SABAEUS.CON ........RPEVVSVGF.......NDSVIEQEMEKEQAMNCSFAMAGYRRDVKKN.YSTVWDDQEVVCEE 188
SAB1C ........---------.......-------------------------------.-------------- 188

^^^ ^^^ ^*^
SYKES.CON ........PP..............NET.WWGDNSTEPRFNCSFNLTGGFKDKKQQ.YRAFFYKDDLM... 176
SYK ........--..............---.---------------------------.-----------... 176



  

AGM ENV

II-C-13
DEC 95

^^^ * *^^^ * * * ^*^^^^ *
VERVET.CON ?t??Ns??kE..CYMIHCNDSVIKEACdKTYWDeLRLRYCAPAG?ALLKCnD?dY?GfkqnCsNVSVVHC 237
AGMTYO K-..--TS--..---------------------Q----------Y-------E--N-Y------------ 261
AGM3 KG..-NSNR-..--------------------------------F-------Y--A---T---------- 267
AGM155 S-SH-GT.--..--------------------------------Y-------W--A---PE--------- 262
AG963 SSSS--ST--..---------------E----------------F-----H-H--N-Y------------ 267
VER1E -----------Y-------RN-T--APR-R------- 37
VER2E -----------Y-------H--N-Y------------ 37
VER266E -----------F-------A--D---T---------- 37
VER385E -----------F-------Y--D-------------- 37

* *^^^ * * * * ^^^ *
GRIVET.CON KTGSEKGSKD..CYMIHCNDSVIKEACDKTYWDTLRvRYCAPAGyALLkCnDKdYnGFAPkCKNVsVvHC 250
AGM677 ----------..-------------------------------------------R-------------- 250
GRI3E ------------------------------------- 37
GRI2E ---L-------F---R-L--N------S----T-T-- 37

* *^^^ * * * ^^^ * ^^^ *
TANTALUS.CON ESKK.NS.RG..CYMIHCNDSVIKEACEKTYWDTLRLRYCAPAgfAiLKCkDTNYtGfG.iCrNVSVVSC 215
AGMB14 ----.--.--..-------------------------------AV--------------.T--------- 215
TAN1E --------------------------.V--------- 36
TAN17E --------------------------.---------- 36
TAN40E -------------L---R----A---.--N------- 36
TAN49E ------------------------Y-.---------- 36

^^^ * *^^^ * * * * ^^^ *
SABAEUS.CON GREKSNATHTVGCYMIHCNTSVIKEACDKTYWDTFRLRYCAPAGYALLRCaDtDYsGHK.aCkNVtVSAC 257
SAB1C -----------------------------------------------------------.--R------- 257
SAB2E --------------------------.---------- 36
SAB3E --------------------------.K--------- 36
SAB4E -----------------R-S--R---.N-Q--S---- 36

^^^ ^^^ ^^^ * * *^^^ * ^^^ *
SYKES.CON .KEEGNSSY...YYLLHCNTSVISAACEKQTFQPFPIQYCAPPGYSLLKCNDTNFEGDD.VCTNVTAVSC 241
SYK .--------...-----------------------------------------------.---------- 241

^^^ ^^^ ^^^ ^^^ ^^^ * ^^^
VERVET.CON TgLmNTTVtTGLLLNGSYsENrTqIWqKHrvsNdsvlil?NKhyNLtvtCkRPGNKTvLPVTIMAGlVFH 306
AGMTYO ------------------H------------N-NT----F------S---R------------------- 331
AGM3 -N-I---------------------------------V-F------------------------------ 337
AGM155 -T---------------------------G---------L------------------------------ 332
AG963 --------S----------------------N----IV-F--Y--------------------------- 337
VER1E --------S---------T----E-----K---N--I-RI-------IR-V------------------- 107
VER2E ------------------H-------R--G------I--I--AF------R------------------- 107
VER266E -N----------------------------T----A---L------------------------------ 107
2010E S------------K---------N-------L-----------------I--------M--- 62
VER385E --------------------------------------QI-------I---------------------- 107

^^^ ^^^ ^^^ ^^^ ^^^ * ^^^
GRIVET.CON TRLINTTitTGIGLNGSR?ENRTEIWQekGNsNdTVIIKLNKFYNLTVRCRRPGNKTvLPVTIMAGlVFH 319
AGM677 ------------------S--------KG--D-------------------------------------- 320
GRI3E ------------------V--------------------------------------I--------R--- 107
GRI2E -------VS---------A--------------N------------------------------------ 107

^^^ ^^^ ^^^ ^^^ ^^^ * ^^^
TANTALUS.CON TGLMNTTvSSAFGlNGSQAENRTEiWQKHgvsNdSVIIKLNKhY?Lti?CrRPGnKTVLPVTiMaGlVFH 283
AGMB05 -----------------Q---V-----K-------M------- 43
AGMB30 T-M--- 6
AGMB14 --------------------------------------------N---L-----------------M--- 285
TAN1E -------------I-------------------N----------K-K-V--------------------- 106
TAN17E ------------------------V-----------------F-N---K--------------------- 106
TAN40E -------I----------------------N-------------Q-K-K-I------------------- 106
TAN49E -----------------------------RIN----------Y-K-GVT--------------------- 106

^^^ ^^^ ^^^ ^^^ ^^^ * ^^^
SABAEUS.CON TRLINTTvSTGIGINGSYVANRTEIWQkNGNsNd?vIIRLNR?fNLTIRCRrPGNKTVLPVTImAGLvfH 325
SAB1C ----------------------------------S-------Y--------------------------- 327
AGMSD29 --I-----------A---I-- 21
AGMSD30 --------------------- 21
AGMSD37 N- 2
AGMSD45 ------------------- 19
SAB2E -------I-----------------------A-HT-------H--------------------------- 106
SAB3E ----------------------------------S-------H--------------------------- 106
SAB4E ---------------------------E-----NTA------YY-------------------------- 106

^^^ ^^^ * ^^^
SYKES.CON TQEFNTLASTWFQLNGTYKAKDKVRFIKQKDKNESVIILVPEALRLQIICERPGNESIKNIQL.AAGYF# 309
SYK ---------------------------------------------------------------.------ 309



  

AGM ENV

II-C-14
DEC 95

* ^^^
VERVET.CON SQkYNtrLR......QAWCHFqgnWrgAWkEvk?eIvkLPkdrY?GTNdte?IylqRqfGDPEaaNLWFN 367
AGMTYO -----MK--......------E-------R---QK--E------K---N--H------W-----S----- 395
AGM3 --R------......------------------N----------Q------E-----L------------ 401
AGM155 ---------......----------K------QE-------E--Q-----NK-F---------------- 396
AG963 ------K--......--------R--E------E--I-------R------K------------------ 401
VER1E ------K--......------K-D-----R-I-QK--E---E--Q-----KQ-F----W-----S----- 171
VER2E ---------......--------------E-IRQ--T---PHK-R------K-F---------------- 171
VER266E -----L---......------PS--K-------E---N---E--R----PKR-FF---W----T------ 171
2010E ---------......------N-------E---R----------Q----AQK------------------ 126
VER385E ---------......----------H-----I-Q----------R------Q---T--W----------- 171

* ^^^
GRIVET.CON SQKYNTrLK......QAWCHfQGdW?GAWKEVreev.Kk?K..NLTev?ienIhLRRqWGDPEaANFWFn 377
AGM677 ---------......----------K----------.--V-..-----S--------I-----S------ 381
GRI3E ------K--......-----S--N-L--------KI.-EE-..-----K--------------------- 168
GRI2E ---------......----------H------KQ--.--A-..---...TDD-K---------------S 165

* ^^^
TANTALUS.CON SQkyNTkLR......QAWCHFqGdWKgAWkEVreTIvkLPkekYqGTnntkqIWLrRQWGDPEAAniWfN 347
AGMB05 --Q------......---------------------T----V---------------------------- 107
AGMB30 ---------......------S-------Q---Q--A---P----------------------------- 70
AGMB53 IH-----......------S-K--E--E--K----A----------HS---------------KQ--- 62
AGMB14 ---------......--------------------------H------D--K-------------S---- 349
TAN1E --Q------......--------------R---K---E------R-----R----S------------L- 170
TAN17E ------R--......--------K--E-----------------R---D--K------------------ 170
TAN40E ---------......--------------------------------K--TE------------------ 170
TAN49E ---------......------H------------------RDR-S-----N------------------- 170

* ^^^
SABAEUS.CON SQKYNTrlr......QAWCWFGGnWrgAWqEvkEtivklpp?rYsGTndtskIFLQRQWGdPEaEfffFn 388
SAB1C --------K......--------------K-------R---KK-------N------------S------ 391
AGMSD29 --------V......--------------K-A--EL-----EK-Q--------------------L-W-- 85
AGMSD30 ------K--......--------K--S-------------KD---------------------------S 85
AGMSD37 ------KF-......-----------N-------E-----KEK-Q---H-EQ-----------S--I--- 66
AGMSD45 ---------......----------T---K--R---AAM-NST-T--RNI-Q-----------S-NLL-- 83
SAB2E ------K--......--------D----------K--A---D--------N------------------- 170
SAB3E --------K......----------------------A---D--Q--K--N------------------- 170
SAB4E ---------......--------K-------A--E----S-E-----KN--Q--------G--------- 170

* ^^^ ^^^ ^^^
SYKES.CON SQ$YK#KLKTGRDAKRAFCRVTGNWTEFFKQVHEQATKTWK..NVT.NTT...WRSQPGGDLEVRTHWFQ 371
SYK -----------------------------------------..---.---...----------------- 371



  

AGM ENV

II-C-15
DEC 95

* * ^^^ * ^^^ *
VERVET.CON CqGEFFYcKMDWfLNYlNNlt.....vdadH??N?C?n?t??k??g??aPGPCvQRTYVacHIRSVindw 421
AGMTYO -------------------K-.....W--Y-..-F-SS....-KK-.H------------Y--------S 453
AGM3 -------------------R-.....--P--..-P-.-G-..-GK-.K-----A---------------- 460
AGM155 ---------------------.....-----..-H-K-N...AGK-.RS--------------------- 455
AG963 -------------------QS.....---N-..-Q-S-E-...KK-.N---------------------- 460
VER1E -H----------M---I----.....---N-..-N-.-S-QG.....KR----------G---------- 228
VER2E ---------------------.....-----..-S-.-GSR.TSP..R-----A---------------- 230
VER266E -H-------------------.....-----..-E-K-TSGT-SGNKR-------------------IWL 234
2010E ----------------I----.....---N-NT-R-.-K-G.-TS-..-----A------------V--- 187
VER385E -------S-----------K-.....WN---..-Q-D-S-..-TG..R---------------------- 230

* * ^^^ ^^^* * *
GRIVET.CON CqGEFFYCKMDWFINYlNN?T.....vDAdG????C?...???kkp.?GPGPCvqrTYVACHIRQVVNDW 428
AGM677 -------------------R-.....E--E-TNRT-D.....KG--..---------------------- 439
GRI3E -H-----------------Q-.....-----..KS-....TSH--G.Q-----AKK-------------- 226
GRI2E ----------------I--E-.....-----..NK-....NKP-G-..---------------------- 222

* * * ^^^ * *
TANTALUS.CON CqGEFFYCTPDWfvN?LNNeSa?g???dVEG..N?C?n?t..?ggltgs?rkClKRtYVacHIRSvVNDW 403
AGMB05 ---------------Y------N-TNL----..-K-PDR-..S------.-------------------- 172
AGMB30 ---------------W---D--E-AQK----..-D-P-T-..M------.-------------------- 135
AGMB53 ---------------Y-----ED-TLL----..-K-A-T-..TPP----T------S--------I---- 128
AGMB14 -L-----------L-Y-----SE-SFT----..-R-S-I-..S------T---------GL--------- 415
TAN1E ---------------W-----NS-RNV----..-N-......TT-KD...KR-Y-----P-----I---- 229
TAN17E ---------------Y---D--RRRKE----..-D-.........KD..P---F--S--P---------- 227
TAN40E ------------M--W-----DS-KSVN---..-T-......TPEKD...-L-K---------------- 229
TAN49E ---------------W------G-NYT----..-P-S-S-..K--M---.---------G---------- 235

* * ^^^ * ^^^ *
SABAEUS.CON CQGEFFYCKMDWFLNyLNNqs.....VdPdH..N?C......????knndkkCWqRtYvPCHIrQvVNDW 440
SAB1C -------------------K-.....-----..-N-.........A---T-P------------------ 445
AGMSD29 -------------------LT.....-----..-K-..........NKG--------------------- 138
AGMSD30 ---------------F-----.....-----..-N-.........T-Q---------------I------ 139
AGMSD37 -------------------K-.....-G---..-P-.........S-----R----N------------- 120
AGMSD45 ---------------------.....-N---..-Q-.........KT-------A-N------------- 137
SAB2E ---------------------.....-----..-P-......GGND---.R--------------I---- 226
SAB3E ---------------------.....-----..-P-.........N-TS-------N-A----------- 224
SAB4E ---------------------.....---N-..-T-.........TPKS--R------------------ 224

* ^^^ ^^^ ^^^ *
SYKES.CON CGGEFFYC..........NVSK....LFA........NIT.NGNASKNNYASNL.RL..SCAIRQIINDW 415
SYK --------..........----....---........---.-------------.--..----------- 415



  

AGM ENV

II-C-16
DEC 95

* ^^^ ^^^
VERVET.CON ytiskktYAPPREGHLqCtSTVTGMtVELNYn??nRT.NVTLSPQIE?IWAaELgRYKLVEITPIGFAPT 487
AGMTYO --L---------------R-------------SK---.---------S---------------------- 522
AGM3 --L-R--------------------S------SK---.---------T---------------------- 529
AGM155 --------------------------------NQ---.---------T---------------------- 524
AG963 ------V---------E---------------NNY--.---------G---------------------- 529
VER1E -KLAR-----------E--------A-----IHK---.---------A---S------------------ 297
VER2E --------------------------------SR---.---------S---------------------- 299
VER266E E---------------E--------------IPK---.---------S------D--------------- 303
2010E --V--L----------E-R-------------NQS--.---------S---------------------- 256
VER385E -------------------------------IND---.---------T---------------------- 299

*^^^ ^^^ ^^^
GRIVET.CON YTltKKtYaPPREGhLECNSsVTALYVeInYNNkSGPINVTLSpQvRSIWAYELGDYKLVEITPIGFAPT 498
AGM677 --VS--V--------------------A-D---------------------------------------- 509
GRI3E --------------------T----------------------S-------------------------- 296
GRI2E --------R-----Q------------------E-----------I------------------------ 292

* ^^^ ^^^
TANTALUS.CON YtLskKtYAPPREGHLECtSTVTSmmvSLDYnsKnmT.NVTLTANlENiwAYELGrYklIeIkPIGFAPT 472
AGMB05 -------------------------------------.----------------------K-- 234
AGMB30 ----Q--------------------------------.-------------------------------- 204
AGMB53 ---FH-------------------I-------T-H--.-----------------N-N 185
AGMB14 ---LQ-R-----------R------L------D----.-------------------------------- 484
TAN1E ----------------------------------ER-.------------------------E------- 298
TAN17E -------------------------------VN----.--------------------I----------- 296
TAN40E ------------------------IIA-----N----.-------I--LY-------------------- 298
TAN49E -S-----------------------------------.-------------------------------- 304

*^^^ ^^^ ^^^
SABAEUS.CON YTLsKKTYAPPREGhLECnSTATAlYVELnYNskNrT.NVTLsPqIrSIWanELGdyKLVEIKPIGFAPT 509
SAB1C -------------------------------------.--------E----------------------- 514
AGMSD29 ------------------T------------------.------H---------- 192
AGMSD30 ------------------------M-------L----.----L-------------F------------- 208
AGMSD37 --------------Q---H----------------G-.----- 162
AGMSD45 ---A----------Q---T--------------H---.------------SY---S------ 198
SAB2E -----------------------------L-------.------H-E----------------------- 295
SAB3E -------------------------------------.--------E----------------------- 293
SAB4E -------------------------------------.-------------------------------- 293

* ^^^ ^^^
SYKES.CON RYVRKLIYLPPTAGHIKCTSNVTAVLTDIEYYPGSTL.NFTPTANVEDVWRADLFNYKLIQIKPIGFAPT 484
SYK -------------------------------------.-------------------------------- 484

VERVET.CON eVRRYTGgherqKRv.PFVlGFLgFLGAAGTAMGAaAtaLTVQSqhLLAGIlQQQKNLLAAVeAQQQMLK 556
AGMTYO ---------------.---------------------SS-----R------------------------- 591
AGM3 ---------D-T---.------------------------------------------------------ 598
AGM155 --------Q------.----------------------------------------------G------- 593
AG963 N-------QD-S---.-----------------------------------M------------------ 598
VER1E P------P.S-E---.------------------------------------------------------ 365
VER2E D--------------.---Q---------------T---------------------------------- 368
VER266E ---------------.------------------------------------------------------ 372
2010E --------Q------.-------A---------------------D- 302
VER385E ----------SP--I.------------------------------------------------------ 368
GRIVET.CON DVRRYTGP.treKRV.PFVLGFLGFLGAAGTAMGAAATaLTVQSRHLLAGILQQQkNLLaAVEQQQQLLK 566
AGM677 --------.------.----------------------T------------------------------- 577
GRI3E --------.S-----.-------------------------------------------V---------- 364
GRI2E --------.-KQ---.---------------------------------------R-------------- 360
TANTALUS.CON evRrYvGP.TREKRV.PFVLGfLGFLGrAGAAMGATaT?LTVQSQQLLAGiLQQQKNLLAAVEQQQQMLK 539
AGMB30 -----E--.------.- 219
AGMB14 ---x 488
TAN1E -I------.------.-----------A----------A-----------M------------------- 366
TAN17E D-------.------.-----S----------------E------------------------------- 364
TAN40E --------.------.----------------------A------------------------------- 366
TAN49E --------.------.--------------------E-E------------------------------- 372
SABAEUS.CON eVRrYTGP.ERQKRV.PFVLGFLGFLGAAGAAMGAAATALTVQSQQLLAGILQQQKNLLAAVEQQqQMLK 577
SAB1C K-------.------.------------------------------------------------------ 582
AGMSD30 ---K----.------.- 223
SAB2E --------.------.-------------------------------------------------.---- 362
SAB3E --------.------.------------------------------------------------------ 361
SAB4E N-------.------.------------------------------------------------------ 361
SYKES.CON DQRRYELPNTREKRAAPLALGFLGLLSAAGTAMGGAATALTLQSQTLLAGIVQQQQKLLEAVEAQQHLLG 554
SYK ---------------------------------------------------------------------- 554



  

AGM ENV

II-C-17
DEC 95

* * ^^^ ^^^
VERVET.CON LTIWGVKNLNARVTALEKYLeDQARLNaWGCAWKQVCHTTVpW.......qW?NrTPdW?NMTWLEWErQ 617
AGMTYO ---------------------------S-------------E-.......P-T------Q---------- 654
AGM3 -------------------------------------------.......--N------N---------- 661
AGM155 --------------------A----------------------.......T-.-N--E-N--------K- 655
AG963 ---------------------------V---------------.......--Q-M--N-Q---------- 661
VER1E ------- 372
VER2E ------- 375
VER266E ------- 379
VER385E ------- 375

^^^ ^^^
GRIVET.CON LTIWGVKNLNARVTALEKYLEDQARLNSWGCAWKQVCHTTVPW.......KY.NNTPKWDNMTWLEWERQ 628
AGM677 -------------------------------------------.......--.----------------- 639
GRI3E ------- 371
GRI2E ------- 367
TANTALUS.CON LTIWGVK 546
TAN1E ------- 373
TAN17E ------- 371
TAN40E ------- 373
TAN49E ------- 379

^^^^^
SABAEUS.CON LTIWGVKNLNARVTALEKYLEDQARLNIWGCAFRQVCHTTVLW.......KY.NNTPDWENMTWQEWERQ 639
SAB1C -------------------------------------------.......--.----------------- 644
SAB2E ------- 369
SAB3E ------- 368
SAB4E ------- 368

* * * * ^^^
SYKES.CON LTVWGVKNLNARLTALETYLRDQAILSNWGCAFKQICHTAVTWEKACGNNSNFCPKPQWKNMTWHRWEQE 624
SYK ---------------------------------------------------------------------- 624

^^^ *
VERVET.CON I??LEgNIT?QL?kAReQEEKNLDAYQkL?sWSdFWSWFDFSKWLNILKiGFLvvvGiIGLRLLYTvYsC 682
AGMTYO -AD--S---G--V----------------T-------------------M----I-------------G- 724
AGM3 -SY------T--EE--A------------S-----------------------D-L-------------- 731
AGM155 -EG------K--EQ---------------SD--S-------------------A-I-V--------L-T- 725
AG963 -GE------E--V--------------R-T---N--------------------------------I--- 731

^^^
GRIVET.CON INALEGNITQLLEEAQNQESKNLDLYQKLDDWSGFWSWFSLSTWLGYVKIGFLVIVIILGLRFAWVLWGC 698
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 709

^^^
SABAEUS.CON IEKYEANISRILEQAHEQEQKNLDSYQKLVSWSDFWSWFDLTKWFGWMKIAIMVIAGIIVARVLLVIIGI 709
SAB1C ---------------------------------------------------------------------- 714
SYKES.CON VDNLTDHIDGLLREAQEQQERNVHDLTKLQEWDSLWSWFDLSKWFFYLKIGFYVIGALVLLRLVSFSVGI 694
SYK ---------------------------------------------------------------------- 694

^^^ * *
VERVET.CON IaRVRQGYsPLSPQIHIHpw?KG?PdNAgeP?EGGd??k??sesWqK?Sgt???ks?wckrLTnWls.?? 737
AGMTYO -V------V---------QVG--R----D--G----NSRIKL---$-D-.....--R.-MQ--A--T.RL 786
AGM3 --------------------.--Q----EG-G----KR-NS--P---E---AEW--N--------C-... 797
AGM155 --------------------.--Q-------E---RTG-SK-TH 768
AG963 -G------------------.--R-G-----E---ERDNDS-D----G---RQKRGS-S--------.TF 799

*
GRIVET.CON IRNIRQGYNPL.PQIHIHS.SAERPDNGGGQDRGGESSSSKLIRLQEESSTPSRINNWWLNFK.SCSLRI 765
AGM677 -----------.-------.-------------------------------------------.------ 776
SABAEUS.CON LRKFRKGYAPLSSLPSSH$ 727
SAB1C ------------------- 732

^^^ ^^^ *
SYKES.CON IKNLLGGYVPILQNPTQGR..KDPGKPADEEEGSGDREGLNVSTFSRESLRQSLEAGQQLWRT.VCS... 758
SYK -------------------..------------------------------------------.---... 758

VERVET.CON ?tWLYNscLTLLihLR?AfQYiQYGLgELKtaAQEa??alAr?AQNAghQIWLACRSaYR?IinSPRRVR 801
AGMTYO N------------Q--K----L----A----G---ILQT--GV----C------------N-V------- 856
AGM3 IS----------V---S-------------A-----VV----L-----Y-----------A--------- 867
AG963 S-----TF--------G-W-----------------RL-V--F--------------T--H--S------ 869

* *
GRIVET.CON RTWCYNICLTLLIFIRTAVGYLQYGLQQLQEAATGLAQALARAAREAWGRLGAIVRSAYRAVINSPRRVR 835
AGM677 ---------------------------------------------------------------------- 846
SYKES.CON ......SFRSLIRQLTITWGFISYGFNELKIAAASLGREIRDWVAAIWQAIYAATRRVVEAVAALPRRLR 822
SYK ......---------------------------------------------------------------- 822

VERVET.CON QGLEeILN$ 809
AGMTYO ------- 863
AGM3 ----G--- 875
AG963 --------- 877
GRIVET.CON QGLEKVLG 843
AGM677 -------- 854
SYKES.CON QGLEIYLN 830
SYK -------- 830


